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Lamélioration génétique
repose sur une meilleure
compréhension des caracteéris-
tiques et du fonctionnement
dune plante individuelle
ainsi que sur une perception
plus fine de la diversité
présente dans les ressources
génétiques des especes
cultivées. En tant qu'ensemble
de technologies visant a
caracteériser les génes et leur
fonction, la génomique
devrait largement contribuer
a accéder a ces avancees.

L'unité mixte de recherche
" Génomique appliquée aux caracte-
res agronomiques " (UMR GACA)
est composée de 13 chercheurs
provenant de I’Agro.M, du Cirad
et de I'INRA.
Responsable : Jean-Christophe
Glaszmann, Cirad, jean-
christophe.glaszmann@cirad.fr
fax : +33 (0)4 67 61 56 05
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La génomique appliquée

aux caracteres
agronomiques

chématiquement, la génomique
S trouve différents prolonge-

ments qui servent la connais-
sance et I'amélioration des plantes
cultivées :
« la physiologie moléculaire, qui per-
met de mieux comprendre comment
s'élaborent les caracteres d'intérét
agronomique en s'appuyant sur la
génomique fonctionnelle,
* le brassage génétique, qui permet de
créer de nouvelles variétés en s'ap-
puyant sur une meilleure représenta-
tion cartographique des agencements
des facteurs utiles (controlant des
caracteres agronomiques) le long des
génomes.
Appliquée aux caractéres agrono-
miques, la génomique se décline selon :
* des caracteres génériques, qui peu-
vent étre étudiés sur des plantes
modeles comme le riz (plante modele
pour les monocotylédones),
* des caracteres spécifiques qui doi-
vent étre étudiés sur les différentes
especes d'intérét agronomique,

comme cela est fait sur une vingtaine
de plantes méditerranéennes et tropi-
cales faisant 1'objet d'études spéci-
fiques.

La génomique repose sur les progres
récents de la biologie moléculaire qui
ont permis la mise au point de toute
une gamme de méthodes d’'investiga-
tion nouvelles et I'amélioration de la
précision des méthodes existantes.

Cartographie et

des génomes

¢ La cartographie génétique a pour objet
la localisation, sur une carte, des facteurs
génétiques responsables de certains
caracteres agronomiques intéressants
(comme la résistance a une maladie ou
un critéere de qualité technologique de la
plante, par exemple) a travers un balisa-
ge par des marqueurs moléculaires.

Une banque BAC pour 'étude de la structure
des chromosomes de bananier

Des bananes sauvages a graines
pour améliorer les espéces cultivées

Le bananier est une herbe géante qui
peut mesurer de 1,5 a 8 metres. Les
fruits des bananiers cultivés (culti-
vars) sont les seuls a étre consom-
meés. lls sont dépourvus de graines,
alors que les fruits des bananiers sau-
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vages contiennent des graines d'envi-
ron 5 mm de diametre (photo). Les cultivars se divisent en deux
sous-groupes : celui des bananes douces (ou bananes dessert) et
celui des bananes a cuire, parmi lesquelles les plantains occupent
une place prépondérante.

Les cultivars, d'origine interspécifique, sont classés selon leur
niveau de ploidie (nombre de chromosomes) et la contribution
relative des especes Musa acuminata (génome A) et Musa balbisia-
na (génome B) aux caractéristiques du clone considéré. Toutes les
formes sauvages acuminata et balbisiana sont diploides, 2n=2x=22.

Il existe six groupes génomiques principaux :AA, AAA, AB, AAB,
ABB, ABBB. A coté de la contribution (doses différentes) en
génomes A et B, on sait qu'il existe également des translocations,
des échanges et des inversions au sein de chacun des deux géno-
mes, sans qu'on en connaisse précisément I'importance. La dispo-
nibilité de grands fragments d'/ADN, associée a I'hybridation in
situ sur chromosomes (FISH, Fluorescent In Situ Hybridization), doit
permettre de caractériser les variations de structure des géno-
mes chez le bananier. Une banque BAC (Bacterial Artificial
Chromosome) faite a partir du cultivar Calcutta 4 (AA) est utilisée
dans cette perspective. Ces recherches devraient permettre de
mieux comprendre la structure relative des cultivars de bana-
niers, I'impact des translocations sur leur diversité et d’ouvrir de
nouvelles perspectives d'amélioration.
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