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Colonie de pucerons aptéres
sur la face interne d'une feuille
de cotonnier. (Photo N. Gérard)

[] Problématique et objectifs

Le processus de colonisation d’une parcelle de coton est
encore mal connu : qui sont les pucerons du coton ? Les popu-
lations d’A. gossypii sur cotonniers sont-elles constituées de
clones généralistes capables d’infester de nombreuses plantes
hotes, ou sont-elles constituées de clones spécialisés, inféodés

Individus aptéres d'A. gossypii
(Photo Ini

Le puceron Aphis gossypii Glover se caractérise par
une extréme polyphagie et un systeme de repro- F.

X . R . . , F‘H_._g,_g“ ! duction parthénogénétique lui conférant une
au cotonnier ? Les traitements insecticides peuvent-ils modi- aptitude a coloniser divers écosystémes et une forte |

fier la composition génétique des populations ? Par ailleurs, I’absence de coton pendant capacité d’adaptation, notamment en termes de résistance aux insec-
une bonne partie de I’année (novembre & mai) pose la question des plantes relais : sur ticides. Il constitue I'un des ravageurs clés du coton au Nord
quelle(s) plante(s) subsistent les pucerons du coton en saison seche ? Cameroun.

Matériel et méthodes
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Echantillonnage _ Génotypage aux marqueurs microsatellites

Sur des parcelles de coton (Fig. 1) non traitées et Plus de 1600 individus ont été prélevés puis génotypés a chacun des
traitées (diméthoate, 400 g/ha), 40 a 50 foyers d'in- huit loci microsatellites caractérisés pour A. gossypii (Vanlerberghe-
festation ont été échantillonnés : tout début et pic . Masutti et al., 1999). La combinaison allélique obtenue aux 8 loci
d’infestation, fin de campagne. correspond a un génotype multilocus (Fig. 2).
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Figure 1. Sites déchantillonnages du puceron
A. gossypii au Nord Cameroun (2003/05).
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Figure 2. Photo des bandes d’amplification obtenues aux 8 loci microatellites spécifiques d’A. gossypii apres élec-
Parcelle de coton au Nord Cameroun trophorése capillaire sur séquenceur automatique. La visualisation des différents fragments d’ADN est rendue possible
(Photo T. Brévault) par un fluorochrome couplé a chacune des amorces.
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Parcelle collectés en parcelles

non traitée de coton, traitées
ou non au diméthoate
(Djalingo et Kodek,

» Une faible diversité génétique en parcelles de coton _
La diversité génétique des pucerons du coton au Nord Cameroun apparait trés faible : seuls E

3 clones spécialisés semblent composer le biotype « pucerons du coton » (Fig. 3). Une dimi- !
nution de la diversité clonale est observée au cours de la dynamique d’infestation des parcelles,

Parcelle
traitée
au diméthoate

depuis la fondation des colonies jusqu’au pic de densité et la fin de la culture. Cette diminution 2 e vids
se fait toujours au profit du clone « Burkina », particulierement dans les parcelles traitées. prindle campagne génotypés.
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