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TABLEAU I 

Origine géographique et provenance des échantillons étudiés 

Numéro ou nom de la variété origine Provenancé de(s) l'échantillon(s) étudié(s) 

Lll Sénégal Sénégal 
5023 Saria, Burkina Faso Sénégal 
5679 Burkina Faso Sénégal 
5435 Niger Sénégal 
L22 Sénégal Sénégal 
5726 Mozambique Sénégal 
Ll Sénégal Sénégal 
5681 Niger Sénégal 

50-8 Afrique du Sud service Semences 
Kali 
Sénégal 

64-17 Mali Sénégal 
Mali 

54-14 Niger Sénégal 
Mali 

Congossane Sénégal service Semences 
Sénégal 

Tigne Sénégal Sénégal 
5349 Sénégal Sénégal 

8731 ? Sénégal 
,' Mali

6215 Sénégal Sénégal 
Kali 

L2 Sénégal Mali

5444 ? service Semences 
%ali

L8 ? Mali
5680 ? Kali 



TABLEAU II 

GENOTYPES
Variétés Origine 

AMY HEX DIA END PAB PAC ESTC ESTD ESTE LAP ADH A et B 

service 
Semences 33 22 33 22 22 22 11 22 22 33 (22, 11) 

5444 
Kali 44 22 33 22 11 22 11 00 22 33 (22, 22) 

service 
Semences 44 22 33 11 22 11 22 11 22 33 (22, 11) 

S0-8 Sénégal 44 22 33 11 22 11 22 00 22 33 (22, 11) 
(11, 22) 

Mali 44 22 33 11 11 22 11 00 22 33 (22, 22) 

service 
Semences 44 11 33 11 11 22 11 00 22 33 (22, 11) 

Congos-
sane (11) (11) (11, 11) (22, 11) 

Sénégal 44 33 (22) 11 22 11 00 22 33 (11, 22) (22, 22) 
(12) (12) 

.... 



Tableau III 

Locus AMY 

allèles 3 4 

fréquence 0,3 0,7 
allélique 

diversité de 
Nai 0,48 

sur l'ensemble
sorghos cultivés 0,38 

Locus PAB 

allèles 1 2 

fréquence 0,5 0,35 
allélique 

diversité de 
Nei 0,6 

sur l'ensemble

Fréquences alléliques et diversité de Nei 
guinea Sênégal/Mali 

HEX DIA END ADHA ADHB 

1 2 4 2 3 1 2 1 2 1 2 

0,2 0,75 0,05 0,22 0,78 0,4 0,6 0,2 0,8 0,7 0,3 

0,4 0,34 0,48 0,32 0,42 

0,53 0,46 0,55 - 0,42 

PAC ESTC ESTD ESTE 

3 1 2 1 2 0 1 2 2 3 4 

0,15 0,1 0,9 0,6 0,4 0,9 0,05 0,05 0,7 0,1 0,2 

0,18 0,48 0,18 0,46 

sorghos cultivés 0,26 0,5 0,48 0,65 0,24 



TABLEAU IV Matrice des distances génétiques 

----

.. 
50-23 56-79 54-35 L22 57-26 Ll 56-81 50-8 64-17 54-14 CONGO ÎIGNE 53-49 62-15 87-31 L2 54-44 L8 56-80 
------ ------ ------ ------ ------ ------ ------ ------ ------ ------ ------ ------ ------ ------

1.11 7 4 4 2 6 7 3 6 3 3 5 7 1 3 6 0 6 7 6 
50-23 5 5 5 6 I 9 8 7 4 6 1 6 6 4 7 4 0 7 
56-79 1 2 4 5 5 6 5 1 1 5 3 3 4 4 4 5 6 
54-35 2 5 5 6 6 5 1 2 5 3 3 4 4 4 5 6 
L22 6 5 5 4 3 1 3 5 1 3 4 2 4 5 4 
57-26 5 5 8 7 5 3 6 5 3 5 6 6 6 8 
Ll 9 8 4 4 6 2 6 6 5 7 4 1 7 
56-81 5 2 6 4 8 4 4 5 3 7 9 5 
50-8 3 5 5 7 5 5 4 6 5 8 2 
64-17 4 4 6 4 4 2 3 5 7 3 
54-14 2 4 2 2 3 3 3 4 5 
CONGO 6 4 2 3 5 5 6 5 
ÎIGNE 6 6 3 7 3 1 6 
53-49 2 5 1 5 6 5 
62-15 3 3 5 6 5 
87-31 6. 4 4 4 
L2 6 7 6 
54-44 4 5 
L8 7 
56-80 



Tableau V 

AMY

3 

Groupe I 1 

5 individus 
0 

Groupe II 0 

5 individus 
0 

Groupe III 0 

9 individus 
0 

ESTC 

1 

Groupe I 1 

5 individus 
0 

Fréquences alléliques et diversité de Nei 
par groupe : guinea Sénégal/Mali 

BEX DIA END PAB 

4 1 2 4 2 3 1 2 1 2 3 

0 0 1 0 0,8 0,2 0 1 0 0,4 0,6 

0 0,32 0 0,48 

1 0,2 0,8 0 0,1 0,9 1 0 0 1 0 

0,32 0,18 0 0 

1 0,22 0,67 0,11 0 1 0,22 0,78 1 0 0 

0,49 0 0,34 0 

ESTD ESTE ADHA ADHB 

2 0 1 2 2 3 4 1 2 1 2 

0 0,8 0 0,2 0,2 0,2 0,6 0 1 1 0 

0,32 0,56 0 0 

Groupe II 0.2 0,8 0,8 0,2 0 0,8 0 0,2 0,4 0,6 0,8 0,2 

5 individus
0,32 0,32 0,32 0,48 0,32 

Groupe III 0,56 0,44 1 0 0 1 0 0 0,22 0,78 0,56 0,44 

9 individus 
0,49 0 0 0,34 0,49 

PAC 

1 2 

0 1 

0 

0,4 0,6 

0,48 

0 1 

0 

H* 

0,15 

0,28 

0,2 



Tableau VI : Fréquences alléliques et diversité de Nei - Guinea sélection récurrente 

AMY BEX DIA END PAB PAC 

3 4 1 2 4 2 3 1 2 1 2 1 2 3 

fi 0,07 0,93 0,07 0,86 0,07 0,07 0,93 0,37 0,63 0,57 0,43 0,13 0,8 0,07 

hi 0,13 0,25 0,13 0,47 0,49 0,34 

ESTC ESTD ESTE ADHA ADHB 

1 2 0 1 2 2 4 1 2 1 2 

fi 0,67 0,33 0,73 0,2 0,07 0,87 0,13 0,07 0,93 0,4 0,6 

hi 0,44 0,42 0,23 0,13 0,48 

H* = 0,313 

... 



Tableau VII: Fréquences alléliques et diversité de Nai - CaudatUII 

AMY HEX DIA END PAB 

3 4 1 2 4 1 2 3 1 2 3 2 3 

fi 0,1 0,9 0,1 0,03 0,87 0,14 0,43 0,43 0,6 0,33 0,07 0,97 0,07 

hi 0,18 0,23 0,61 0,52 0,13 

PAC F$TC mD F$TE LAP ADHB 

1 2 3 1 2 0 1 2 2 3 2 3 1 2 

fi 0,14 0,79 0,07 0,28 0,72 0,43 0,5 0,07 0,93 0,07 0,07 0,93 0,32 0,68 

hi 0,35 0,4 0,56 0,13 0,13 0,43 

H* = 0,329 

. 
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PROJECTION SUR LA COLLECTION DE GUINEA 
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ANNEXE 

GENOTYPES DES GUINEA DU PROGRAMME DE SELECTION RECURRENTE

A A H H Il D D E E p p p p p E E E E E E E A A A A 
M M E E E I I N N A A A A A T T T T T T T 1) D D 0 
y y X X X A A 0 D B B C C C . c C D D D E E A A B B 

3 4 l 2 4 2 3 1 2 l 2 l 2 3 1 2 0 1 2 2 4 l 2 l 2 

209 0 1 0 1 0 0 l 0 1 1 0 0 1 0 'l 0 0 0 1 1 0 0 1 0 ] 
' 288 0 1 • 5 • 5 0 0 l • 5 • 5 1 0 0 ] 0 l 0 l 0 0 l 0 0 1 0 1 

322 0 1 0 1 0 0 1 0 l 1 0 0 1 0 1 0 1 0 0 l 0 0 1 0 ] 

323 0 l 0 l 0 0 l 0 1 1 0 0 1 0 1 0 l 0 0 j 0 0 l 0 1 
336 0 1 0 1 0 0 1 0 1 1 0 0 1 0 1 0 1 0 0 1 0 0 1 0 1 
365 0 l . 5 .5 0 0 l 0 1 • 5 • 5 0 1 0 1 0 l 0 0 1 0 () 1 0 1 
588 0 1 0 1 0 0 ] l 0 1 0 0 l 0 1 0 l 0 0 1 0 0 l 0 1 
657 0 1 0 1 0 0 1 0 1 1 0 0 1 0 0 l 1 0 0 l 0 0 l 0 1 
660 0 1 0 1 0 0 1 0 1 l 0 0 1 0 l 0 1 0 0 1 0 0 1 0 1 

21502 0 l 0 1 0 0 1 1 0 0 l 1 0 0 0 1 0 1 0 1 0 0 ] 1 0 
8731 0 1 0 1 0 0 1 1 0 0 1 0 ) 0 0 ) 1 0 0 1 0 1 0 1 0 
6417 0 1 0 1 0 0 1 1 0 0 1 0 1 0 1 0 1 0 0 0 1 0 1 1 0 
50.8 0 1 0 1 0 0 1 1 0 0 1 1 0 0 0 1 0 1 0 l 0 0 l 1 0 

609 0 1 0 1 0 1 0 0 1 0 1 0 1 0 1 0 1 0 0 0 j 0 1 1 0 
8848 1 0 0 0 1 0 ] 0 1 0 1 0 0 1 0 1 0 1 0 1 0 0 1 1 0 

GENOTYPES DES VARIETES VAUDATUM

A A Il Il Il D D n E E E p I' I' I' I' E I·: r. E E E E 1. J. A ' A 
M M E E E l N N N A A A A A T T T T 'I' T T A A IJ n 
y y X X X A A A I.> 1) n Il Il C C C C C n n 1) I·: E I' r Il 0 
3 4 1 2 4 1 2 ) l 2 3 2 3 1 2 ) 1 2 0 1 2 2 ] 2 ) 1 2 

259 0 1 0 0 1 0 1 0 o" 1 0 0 0 0 0 1 0 J 0 0 0 1 0 l 
264 0 1 0 0 J J 0 0 0 1 0 0 () 0 0 1 1 0 0 1 0 0 1 0 J 
309 0 1 0 0 1 0 0 1 1 0 0 0 0 () 1 0 0 1 0 1 0 0 1 0 l 
311 0 J 0 () 1 1 0 0 . 5 . 5 0 0 0 () 1 0 0 1 (1 1 (1 0 1 0 1 
315 0 1 0 0 J 0 0 1 1 0 0 0 0 0 0 1 0 1 0 1 () 0 1 0 1 

,. .. ,_. 5511 0 J 0 0 1 0 0 1 1 0 0 1 (J 0 (J 0 1 0 1. (1 1 0 0 l • 5 • 5 
561 0 1 0 0 1 0 0 1 0 1 0 1 0 0 0 1 0 0 1 () 1 0 0 1 0 1 
700 0 1 0 0 1 0 1 0 1 0 0 1 0 0 0 0 1 l 0 0 1 0 0 1 1 0 

2263 0 1 0 0 1 0 l -0 1 0 0 1 0 0 1 0 0 l 0 0 1 0 0 1 0 1 
2333 0 1 0 0 l 0 1 0 l 0 0 1 0 u 1 0 0 l 1 0 0 1 0 0 l 0 l 
3962 0 1 0 0 1 0 1 0 0 0 l 1 Il l 0 0 0 J.. , L. ~ 0 n , . 1 0 0 1 0 1 
8219 1 0 • 5 • 5 0 0 0 l 1 0 0 1 0 1 0 0 l 0 l 0 0 1 0 0 1 1 0 

10275 • 5 • 5 1 0 0 0 o· 1 0 1 0 0 1· 0 l 0 0 J I o · · o· •· o l 0 1 . 1 o·· 
23516 0 1 0 0 1 0 1 0 l 0 0 0 0 0 l 0 l 0 1 0 1 () 1 0 l 0 

GENOTYPES DES GUINEA [)li PROGRAMME SENEGAL/MALI 

,' A H Il H D D E E p p p p p E E E E E A A A A 
,, M M E E E I I N N A A A A A T T T T T D D D l) 

y y X X X A A D D B Î3 B C C C C E E E A A B B 
3 4 1 2 4 2 3 1 2 2 3 1 2 ] 2 2 3 4 1 2 l 2 

tigne 1 0 0 ] 0 ] 0 0 1 0 1 0 0 1 1 0 0 0 ) 0 1 0 
5023 1 0 0 1 0 l 0 0 1 0 0 1 0 1 1 0 0 0 1 0 1 0 

L8 1 0 0 ) 0 1 0 0 1 0 0 1 0 1 l 0 0 0 1 0 l 0 
Ll 1 0 0 1 0 1 0 0 ) 0 0 1 0 1 l 0 0 1 0 0 1 0 

6417 0 1 0 1 0 0 1 1 0 0 ) 0 0 1 0 1 l 0 0 1 () 1 0 
5680 0 1 0 1 0 • 5 • 5 l 0 0 l 0 l 0 0 l 1 0 0 0 1 .1 0 
8731 0 1 0 ] 0 0 1 1 0 0 1 0 0 1 1 0 0 0 1 Il 1 l 0 
5601 0 1 l 0 0 0 1 1 0 0 1 0 0 l 0 1 1 0 0 1 (l 0 l 
5414 0 1 0 1 0 0 1 0 1 1 0 0 0 1 ] 0 1 0 0 0 1 1 0 -·------
Lll 0 1 0 1 0 0 1 0 1 1 0 0 0 1 0 1 1 0 0 1 0 0 1 

L2 0 1 0 l 0 0 1 0 1 1 0 0 0 1 0 1 1 0 0 l 0 0 1 
122 0 1 0 1 0 0 1 0 1 l 0 0 0 1 0 1 1 0 0 0 1 1 0 

5349 0 1 0 1 0 0 1 0 1 1 0 0 0 1 0 1 1 0 0 0 1 0 1 
6215 0 1 0 1 0 0 1 1 0 1 0 o· 0 1 1 0 1 0 0 0 1 0 1 
5435 0 1 0 0 1 0 1 0 1 1 0 0 0 1 1 0 1 0 0 0 1 1 0 
5679 0 1 1 0 0 0 1 0 ] 1 0 0 0 1 ] 0 1 0 0 0 1 ] 0 
5726 1 0 1 0 0 0 1 1 0 1 0 0 0 1 1 0 0 1 0 0 ) 0 1 
50.8 0 1 0 1 0 1 1 0 0 1 0 0 0 1 1 0 0 0 1 1 0 0 1 

congo 0 1 1 0 0 1 1 0 1 0 0 1 l 0 1 0 0 0 1 ] 0 0 0 
5444 1 0 0 1 0 1 0 1 0 1 0 1 1 0 1 0 0 0 1 1 0 0 0 
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