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1. Chromosomes de U'accession
Calcutta 4 (2n = 22) apres FISH
avec le BAC 52P01 (détecté avec le
FITC, vert) et le BAC 54N07
(détecté avec le Texas red, rouge)

2. Chromosomes de laccession
Calcutta 4 (2n = 22) aprés FISH
avec le BAC 52P01 (détecté avec le
FITC, vert) et BAC 59120 (détecté
avec Texas red, rouge)

3. Criblage de la banque de BAC
avec des sondes cartographiées

sur clones de banque BAC pour Uidentification

de bananier (BAC-FISH)

chromosomes.

ou plusieurs chromosomes.

La technique appelée FISH « Fluorescent in situ Hybridization » permet de
localiser une séquence d’ADN directement sur les chromosomes (in situ).
Cette technique repose sur la capacité d’association de deux brins ’ADN
complémentaires pour former des doubles brins (processus d’appariement).
Les séquences a localiser sont marquées avec des fluorochromes et peuvent
étre visualisées sur les chromosomes a I'aide d’'un microscope a fluorescence.

L'hybridation FISH est réalisée en plusieurs étapes :

* marquage des séquences a localiser avec un fluorochrome,

* étalement des chromosomes sur lame de microscope,

* dénaturation des fragments d’ADN (désolidarisation des deux brins d’ADN),
* hybridation de la séquence marquée et des chromosomes,

* détection des signaux d’hybridation et localisation de la séquence sur les

Griace a l'utilisation de plusieurs sondes marquées avec différents
fluorochromes, on peut visualiser simultanément plusieurs séquences sur un
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